AN FEDERATIVA
o

MINISTERIO DA EDUCACAO
UNIVERSIDADE FEDERAL RURAL DE PERNAMBUCO
PRO-REITORIA DE PESQUISA E POS-GRADUACAO
DEPARTAMENTO DE AGRONOMIA — AREA DE FITOTECNIA

PROGRAMA DE POS-GRADUACAO EM AGRONOMIA
“MELHORAMENTO GENETICO DE PLANTAS”

Disciplina: Mapeamento Genético Aplicado em Melhoramento de Plantas
Carga horéria: 60 horas

Cddigo: BLB 880

Professor(es): Luciane Vilela Resende/Luiza Suely Sémen Mar-

tins/Marleide Magalhdes de Andrade Lima

PROGRAMA DISCIPLINA

EMENTA

Mapeamento genético: mapas de ligacdo, estratégias para o mapeamento genéti-
co, programas de computacao utilizados no mapeamento, selecdo grafica e facili-

tada pelo uso de marcadores moleculares e mapeamento fisico.
OBJETIVOS

Capacitar estudantes em melhoramento de plantas na elaboracdo do mapeamen-
to genético e fisico de espécies vegetais.

PROGRAMA

1. Mapeamento genético
1.1.Mapas de ligacao, teste de trés pontos, elaboracdo do mapa genético e
emprego dos mapas genéticos.
1.2.Estratégias para o mapeamento genético: tipo de caracteristica, método,
tipo de populacao e estatisticas utilizadas.

1.3.Programas de computac¢ao utilizados no mapeamento



1.4. Selecao grafica e facilitada pelo uso de marcadores moleculares
2. Mapeamento fisico

METODOLOGIA DE AVALIACAO

Os temas expostos serdo acompanhados de exercicios semanais e de seminarios
a serem apresentados por cada aluno os quais serdo avaliados pelos seguintes
critérios:

e Apresentacéo e exposicao do assunto;

e Cobertura do assunto;

e Desenvoltura na apresentacao;

e Participacdo em classe;

e Contribuicédo ao curso;

e Objetividade na apresentacéo.
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